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N.X.QMtNOV 

AMEA  Genetik  Ehtiyatlar  I  ns  ti  tutu 


1  956-ci  llda  E.Sirs  Aegilops  bicornis  novunun  T.mono- 
J-coccum  ib  9arpazla?mastndan  almmi§  amfidiploidin 
Ae.speltoides-T.monococcum  amfidiploidina  nisbatan 
l.dicoccum  -a  morfoloji  cahatdan  daha  cox  ox§arhgini 
nazsra  alaraq,  onun,  B  genomunun  donoru  olmast  takli- 
tmi  irah  surmu^ur.  Hamin  amfidiploidb  T.dicoccum 
arasmdaki  FI  hibridda,  orta  hesabla,  har  TAH  (tozcugun 
ana  huceyrasi)  uciin  9  bivalent  formala§mi§dir.  K.Siddik- 
vi  va  C.Couns  Ae.bicomis  ib  T.durum  arastndakt  hibrid- 
brda,  orta  hesabla,  har  TAH  uijun  4,5  bivalent  qeyda  al- 
mi§lar  ki,  bu  da,  hamin  novun  xromosomlarintn  B  geno- 
mu  xromosomlan  ib  konyuqasiyaetma  qabiliyyatina  ma- 
lik  oldugunu  subut  etmi§dir.  R.Rayli  va  digarlari  isa,  sub¬ 
sect.  Emarginata  -nin  digar  ndvlari  kimi,  Ae.bicornis  -i  da 
B  genomu  manbayinin  namizadbri  sirastndan  xaric  etmi- 
§lar  4  .  Buna  asas  sabab,  onun  xromosomlarimn  bugda 
xromosomlan  ib  konyuqasiya  daracasinin,  aksar  hallar- 
da,  a$agi  olmasidir.  Bundan  alava,  bu  novbrin  peykli 
xromosomlan  bugdanin  peykli  xromosomlanna  banza- 
mir. 

E.Sirsin  va  digarbrinin  Ae.bicornis  -i  bugdanin 
ikinci  genomunun  (B)  donoru  hesab  etdiyini  nazara  ahb, 
biz  oz  tadqiqat  i$imizda  hamin  nov  ib  bugdanin  birinci 
genomunun  (A)  donoru  sayilan  T.boeoticum  va  T.urartu 
arasmdaki  sitogenetik  munasibatbri  oyranmak  maqsadi- 
b,  onlann  i$tiraki  ib  ahnan  hibridlarda  xromosomlann 
konyuqasiya  tezliyini  oyranmi§ik.  Yabam  va  madani  bug- 
dalarla  Ae.bicomis  arasmdaki  cinsarasi  resiprok  hibrid- 
la§mabrdan  ahnan  hibrid  danlardan  inki§af  etmi§  Fi  hib- 

ridbrda  meyoz  prosesi  tadqiq  edilmi§  va  tadqiqatm  nati- 
calari  oz  aksini  a§agidaki  cadvalda  tapmi$dir. 

Gorunduyu  kimi,  Ae.bicomis  -in  T.urartu  va  T.bo¬ 
eoticum  ib  olan  hibridlarinda  meyoz  prosesinda  konyu¬ 
qasiya  testini  xarakteriza  edan  xiazmamaiagaima  teziiyi 


Cox  a$agi  olmu?dur.  Lakin  E.Sirs  Ae.bicomis  -in  T.mo- 
nococcum  ib  olan  amfidiploidinin  morfoloji  cahatdan  da¬ 
ha  cox  T.dicoccum  -a  ox§adigmi  va  hamin  amfidiploidb 
T.dicoccum  arasmdaki  hibridda  bivalentbrin  sayinin  9-a 
catdigmi  nazara  alaraq,  Ae.bicomis  -in  B  genomunun  do¬ 
noru  olmasi  fikrini  irali  siirmu§dur. 

Bizim  tadqiqat  i§larinin  naticalarindan  gorunduyu 
kimi,  Ae.bicomis  -in  bugdanin  yabam  takdanli  (T.urartu, 
T.boeoticum),  yabam  ciitdanli  (T.araraticum,  T.dicocco- 
ides),  madani  tetraploid  (T.dicoccum,  T.palaeocolchi- 
cum)  va  heksaploid  (T.macha,  T.aestivum)  bugdalar  ila 
olan  diizuna  va  tarsina  kombinasiyalanna  maxsus  FI  hi¬ 
brid  bitkilarinda  meyoz  prosesinda  konyuqasiya  edan 
xromosomlann  amala  gatirdikbri  bivalentlarin  miqdan, 
T.aestivum  -un  i§tiraki  ib  ahnan  hibridbr  istisna  ohnaq- 
la  (4,49  adad),  cox  a§agi  olmu§dur.  Qapali  bivalentlara 
Ae.bicomis  ib  olanhibridbrin  az  bir  qisminda  tasaduf 
edilmi§  va  onlann  miqdan  0,03-0,14  arasinda  variasiya 
etmi$dir. 

Onu  da  qeyd  edak  ki,  genomlar  arasmdaki  qohum- 
lugun  asas  meyan  xromosom  konyuqasiyasi  zamam  ho- 
moloji  (qapali)  bivalentlarin  amalagalma  tezliyinin  yuksak 
olmasidir.  Odur  ki,  konyuqasiya  testina  gora,  biz,  Ae.bi¬ 
cornis  -in  tetra-  va  heksaploid  bugdalann  ikinci  genomu¬ 
nun  donoru  olmasi  ehtimali  ib  razila?a  bilmirik.  Digar  ta- 
rafdan,  A  genomu  xromosomlan  ib  B  genomu  xromo- 
somlan  arasinda  homeoloji  konyuqasiya  mumkun  ol- 
dugu  halda  5;  2  ,  Ae.bicomis  -in  bugdanin  birinci  geno¬ 
munun  donoru  sayilan  T .boeoticum  va  T.urartu  ib  kony¬ 
uqasiya  saviyyasinin  cox  a;agi  olmasi,  onu  subut  edir  ki, 
onun  xromosomlan  diploid  bugdanin  A  genomu  xromo¬ 
somlan  ib  homeoloji  qrup  ta§kil  eda  bilmir.  Mahz,  bu  sa- 
babdan  da,  biz  deya  bilarik  ki,  Ae.bicomis,  haqiqatan, 
bugdanin  ikinci  genomunun  donoru  hesab  oluna  bilmaz. 


Yabam  va  madani  bugdalarla  Ae.bicornis  arasindaki  F.  hibridlarda  meyozun  naticabri 
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1. 

T.urartu  ( Iran)  x  Ae.bicornis 

104 

- 

0,73±0,08 

12,54±0,16 

. 

0,73±0,08 

14 

2. 

Ae.bicomis  x  T.urartu  (Iran) 

122 

- 

1,32±0,14 

1 1 ,36±0,27 

. 

1,32±0,14 

14 

3. 

T.boeoticum  (Iran)  x  Ae.bicornis 

129 

- 

0,87 ±0,08 

12,26±0,15 

- 

0,87±0,08 

14 

4. 

Ae. bicornis  x  T.boeoticum  ( Iran ) 

135 
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1,24±0,13 

1 1,53±0,26 

. 

U4±0,13 
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5. 

T.dicoccoides  v.arabicum  x  Ae.bicornis 

328 

0,04±0,05 

0,70±0,1 1 

19,51  ±0,30 

_ 

0,79±0,19 

21 

6. 

Ae.bicomis  x  T.dicoccoides  v.arabicum 

110 

- 

1,41  ±0,07 

18,18±0,30 

. 

1,41±0,07 

21 

7. 

T.araraticum  (Iran)  x  Ae.bicornis 

142 

0,03±0,12 

0,73  ±0,23 

19,44±0,61 

0,01  ±0,08 

0,80±0,34 

21 

8. 

Ae.bicomis  x  T.araraticum  (Iran) 

146 

- 

0,93±0,08 

19,14±0,I6 

. 

0,93±0,08 

21 

9. 

T.dicoccum  x  Ae.bicomis 

131 

- 

1,32±0,15 

18,27 ±0,51 

0,03+0,12 

1,38+0,30 

21 

10. 

Ae.bicomis  x  T.dicoccum 

115 

- 

1,53±0,17 

17,78±0,51 

0,05±0,13 

1,63±0,30 

21 

11. 

Ae.bicomis  x  T.palaeocolchicum 

155 

- 

1,44±0,13 

18, 12  ±0,26 

1,44±0,13 

21 

12. 

T.macha  x  Ae.bicornis 

123 

I,14±0,17 

2,21+0,25 

2 1, 31  ±0,31 

4,51  ±0,44 

28 

13. 

Ae.bicomis  x  Tjnacha 

142 

1,09  ±0,21 

2,40±0,24 

2 1,03  ±0,35 

4,61  ±038 

28 

14. 

T.aestivum  cv.Ch.  Spring  x  Ae.bicornis 

118 

1,05  ±0,14 

2,33±0,19 

21. 07 ±0,26 

0,04±0,05 

4,56±0,33 

28 

15. 

Ae.bicornis  x  T.aestivum  cv.  Ch.  Spring 

137 

- 

4,49±0,16 

19,01  ±0,49 

4,49±0,16 

28 
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Ae.bicomis  ib  T.dunun  arasmdaki  FI  hibridbrds 
har  TAH  fiffln  4,5  adad  bivalentin  formala$digini  qeyda 
alan  K.Siddiqvi  va  C.Cones,  Ae.bicomis  novuniin  xro- 
mosomlannin  T.durum  xromosomlan  ila  konyuqasiya 
etdiyini  nazara  alaraq,  mahz  onun,  B  genomunun  donoru 
olmasi  fikrina  §arik  9ixmi§lar.  Lakin  digar  tadqiqatgilar 
Ae.bicomis  -in  peykli  xromosomlarinm  bugdamn  peykli 
xromosomlanndan  farqli  olmasma  3  ,  molekulyar  mar- 
kerlarin  tatbiqina  1  va  ZPR  (zancirvari  polimeraz  reak- 
siyasi)  metodundan  istifada  etmakb  alda  olunan  plazmon 
analizinin  naticalarina  6  asaslanaraq,  onun  B  genomu¬ 
nun  donoru  ola  bilmasini  §ubha  altma  almi§lar. 

Heksaploid  bugdalarla  Ae.bicomis  arasmdaki 
diizOna  hibridlajmabr  zamani  ham  T.macha  x  Ae.bicor- 
nis,  ham  da  T.aestivum  cv.Chinese  Spring  x  Ae.bicomis 


kombinasiyalarinm  FI  hibridbrinda  umumi  bivalentb- 
rin,  taqriban  3  adad  (1-i  qapali  tiplidir)  ta$kil  etdiyi 
muayyan  edilmi§dir.  ikinci  kombinasiyanm  hibridbrinda 
cuzi  sayda  kvadrivalentbr  (0,04  adad)  da  mu§ahida  olun- 
mu?dur.  Sunbiilbr  arahq  tipda  olmu$dur.  Birinci  hibridin 
fertilliyi  0,02  %  ta$kil  etmi§,  ikinci  hibrid  steril  olmu$dur. 

Heksaploid  bugdalarla  Ae.bicomis  arasmdaki  tarsi- 
na  hibridbjmabr  zamani  Ae.bicomis  x  T.macha  va 
Ae.bicomis  x  T.aestivum  cv.Chinese  Spring  kombinasiy- 
alanna  maxsus  FI  hibridlarda  da  meyoz  prosesi  tadqiq 
edilmi§dir.  Birinci  hibridda  qapali  bivalentbrin  har  bir 
TAH  ti9un  1,09  adad  tajkil  etdiyi  muayyan  edilmi§dir. 
ikinci  hibridda  qapali  bivalentlar  qeyda  alinmami;,  aqq 
bivalentlar  isa  har  bir  TAH  ufiin,  4,5  adad  ta$kil  etmi§dir. 
Har  iki  hibridin  siinbulbri  arahq  tipda  va  steril  olmu$dur. 
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AKTHBHOCTb  OOTOCHHTETHHECKOtt  AEHTEJIbHOCTH 
PA3JlHHHbIX  no  I  IPO/tVKTHBI  10(111  COPTOB  TOMATA 

M.A.  K)CM<t>OB,  AOKTop  cenbCKOX03HHCTBeHHbix  HayK 
Haynno  Mcc.ie;ionare.ibCKHii  HHCTHTyT  OBOiueBOflCTBa 


KaK  H3BeCTHO,  (j)OTOCHHTe3  HBJIHeTCS  BeflyiUHM  npo- 
qeccoM,  onpeaejiaiomHM  HaKonJieHHe  opraHHnec- 
Koro  BemecTBa,  noOTOMy  ouhhm  H3  nepcneKTHBHbix  Ha- 
npaBJieHHH  b  cejieKUHH  TOMaTa  cuHTaerca  ycnneHHe 
4>yHKIlHOHaJIbHOH  aKTHBHOCTH  (JtOTOCHHTeTHMeCKOrO 
annapaTa  pacreHHH.  K  HacroameMy  BpeMeHH  ycraHOB- 
JieHO,  HTO  y  BblCOKOnpOliyKTHBHblX  COPTOB  CeJIbCKOXO- 
35IHCTBeHHbIX  KyjIbTyp  B  UeJIOM  OTana30H  (peHOTHHeC- 
Koii  H3MeHHHBacTH  (JiOTocHHTeTHHecKoro  annapaTa 
cpaBHHTenbHO  umpe,  *teM  y  HH3KonpoayKTHBHbix  h,  KaK 
npaBmia,  y  hhx  BbicoKne  Tpe6oBaHHa  k  ycjiOBHHM  rorra- 
HH8,  BOfle  H  OCBOIIieHHH  (1-4). 

Hcnojib30BaHHe  tjioTOCHHTeTHHecKHX  noKa3aTe- 
Jieit  ana  HHamocTHKH  <})H3HonorHHecKoro  cocroaHHa 
<}>OTocHHTeTH4ecKoro  annapaTa  h  ana  OT6opa  Bbico- 
KonpoayicrHBHbix  copTOB  b  HacToauiHe  BpeMa  nepea  ce- 
JieKiWH  KyabTypHbix  pacreHHit  oTKpbiBaeT  hoboh  bo3- 
moxchocth.  Ilo  cymecrey,  (JioTocHHTeTHMecKHe  noK03a- 
Tean  nexcaT  b  ochobc  npoayKunoHHoro  npouecca.  H3y- 
HeHne  KOMnaeKca  <J)H3HoaorH uecKHX  h  6HXHMHHecKHX 
aBaeHHii  y  pacreHHit  h  hx  onTHMH3auHH  no3BoaaeT 
npaBecnt  ceneKUHio  b  ueaeco6pa3HaM  HanpaBaeHHH  b 
3aBHCHMocTH  ot  oco6eHHocreif  KyabTypbi  h  Mecro  ee 
B03aeabreaHHa  (5-12). 


B  nocneaHHe  roabi,  HecMOTpa  Ha  onpeaeneuttbiH 
nporpecc  b  HCcneaoBaHHa  <J)OTocHHTe3a  KaK  BaxoteHine- 
ro  cj)aKTopa  npoayKUHOHHoro  npouecca,  bo3mox(hocth 
noBbimeHHa  ypoxcaitHocm  cenbKoxo3HitcTBeHHbix  Kya- 
Typ,  ycnaeHHa  hx  (JioTocHHTeTHHecKOH  aeaTeabHocrH  c 
noMouibio  arpoTexHHnecKHX  cpeacTB  Hcnoab3yioTca 
eme  KpaitHe  HeaacroTaHHo,  h  TaKOfi  BaxcHbrii  pe3epB, 
KaK  naBbimeHHe  npoay  kthbhocth  cenbKoxosacrBeHHbix 
KyabTyp  nyreM  co3aaHHa  coproB,  o6aaaaiouiHx  yayn- 
UieHHblMH  (JlOTOCHHTeTHHeCKHMH  XapaKTepHCTHKaMH,  B 
H3CTHOCTH  XOpOIUHMH  aaanTaUHOHHMMH  CBOHCTBaMH 

(JioTOCHHTeTHHecKoro  annapaTa  h  cnoco6Hocrbio  ero 
3tJ)4>eKTHBHO  Hcnoab30BaTb  ayMHcryio  3Hepnno  couh- 
ua,  tjiaKTHHecKH  He  peanH3yerca  (3, 11). 

Ueab  HacToameii  pa6oibi  -  rcsysm  - 

6noxHMHMecKHe  Bonpocbi,  cB83aHHbie  c  oco6eHHocTbio 
(JlOTOCHHTeTHHeCKHX  CHCTeM  pa3aHHHblX  COpTOB  TOMa- 
tob,  o6ecneHHBaiouiHX  hx  BbicoKyio  npoayKTHBHocrb. 

HaMH  HccaeaoBaancb  Tpn  copTa  TOMaTa  pa3nHua- 
louiHxca  no  6HonorHHecKHM  h  xo3aHCTBeHHhiM  oco6eH- 
HocraMH-^ryT  (cHabHopocabifl,  BbicoKoypoxcaifHbiH), 
JIiokc  (cpeaHepocabiit,  cpeaHeypoxcaintbiii)  h  Boa- 
rorpaacKHH  cKopocneabiii  323  (HHMcecpeaHopocabm, 
HHXcecpeaHoypoxcaiiHbiH)  b  OHToreHe3e  b  cbb3h  c  pa3- 
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